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Genotipizzazione

Individuo

<::> Genotipo
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Genotipizzazione

* L'array include 57.501 marcatori ThermoFisher

SCIENTIFIC

e SNP funzionali

* Utilizzabile per ricerca di associazione con

fenotipi, miglioramento genetico e genetica di

96 campioni

popolazione
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| dataset

 Quattro diversi dataset

e Stess da caldo: 500 «suscettibili» + 500 «resistenti»
* PKD: 500 «suscettibili» + 500 «resistenti»

e [attococcsi: 500 «suscettibili» + 500 «resistenti»

* Riproduttori: 5000 (maschi + femmine)

8000

genotipizzazioni in totale
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Pipeline di analisi
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Procedura di analisi

* Controllo di qualita del dato e preparazione

e Utilizzo di campioni «controllo»
* Rimozione campioni/SNPs bassa qualita

e Attualizzazione alla piu recente sequenza di riferimento

* Valutazione del dataset (biodiversita)
e Studio di associazione (GWAS)

* Predizione del valore genomico
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* Genotipi (dopo il QC)

» ~300 genotipi di individui «<suscettibili» =—) 28°C per diverse ore

* ~300 genotipi di individui «resistenti» E——) 12 giorni dopo lo stress (11,5°C)

=]
@
o

* ~35000 SNPs
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Mepioia®

8

Ras homolog family member T2 (RHOT2) gene
Associato immunita innata
Ipermetilato in Frisone in HS
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. Varianza fenotipica spiegata ~10%
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MAS EBV
Marker Assisted Selection Estimated Breeding Value

VS.
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Riproduttori
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PKD

* Proliferative Kidney Disease

* Genotipi (dopo il QC)

. ~200 genotipi di individui «suscettibili» messss—) \/alutati positive post esame, PCR e ddPCR

e ~200 genotipi di individui «resistenti» === \alutati negativi post esame, PCR e ddPCR

e ~33000 SNPs
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Struttura di popolazione
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Stima del valore genomico

e Valutazioniin corso
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Lattococcosi

e Analisi in corso
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Grazie mille
dell’attenzione

Domande?

Marco Milanesi

DIANA Dipartimento di Scienze Animali, della Nutrizione e degli Alimenti
Universita Cattolica del S. Cuore, Piacenza, Italy,

email: marco.milanesi@unicatt.it
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